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Objetivos: 

A disciplina tem como objetivo apresentar aos alunos noções básicas sobre 

sistemas operacionais baseados em Unix; demonstrar o uso da Internet como 

ferramenta de pesquisa e análise de dados. A disciplina também visa demonstrar 

o uso bancos de dados biológicos e da bioinformática na pesquisa genômica 

estrutural e funcional. Além disso, irá apresentar alguns programas e algoritmos 

para alinhamentos de sequências de DNA e proteínas, para busca por 

similaridade de sequências e motivos estruturais em sequências de proteínas e 

para análise filogenética, isso tudo focado a virologia. 

Ementa: 

Características gerais dos vírus; Extração de DNA e RNA viral; Desenho de 

primers com prática – Programa Oligo Explorer da GeneLink; Busca de dados 

no GenBank e uso da ferramenta Blast; PCR aplicada a virologia; 

Sequenciamento Sanger com prática de análise das sequencias; Uso do 

programa Geneious; Analise de eletroferograma, trimagem e construção de 

contigs, caracterização via Blast; NGS e montagem de genomas; Prática de 

montagem de genomas no Geneious – diferença entre os métodos map to 

reference e de novo assemble; Edição do contig, anotação; Depósito da 

sequência no GenBank; como gerar tabela formato .tbl para depósito. 
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Ferramentas on-line: 

- National Center for Biotechnology Information: https://www.ncbi.nlm.nih.gov 

- The Protein Data Bank: http://www.rcsb.org/pdb/ 

- Software tools for genomic research: http://www.softberry.com/ 

- Primer3: http://simgene.com/Primer3 

- Mafft align: https://mafft.cbrc.jp/alignment/software/ 

- GenBank 2 Sequin: https://chlorobox.mpimp-

golm.mpg.de/GenBank2Sequin.html 
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